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การคัดเลือกพันธุถั่วเขียวใหตานทานโรคไวรัสใบดางเหลืองในเรือนทดลอง 
The Selection  of  Resistance Mung Bean Varieties to Mungbean 

Yellow  Mosaic  in  Greenhouse 
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บทคัดยอ 

โรคไวรัสใบดางเหลืองถั่วเขียว  (Mumg  Bean  Yellow Mosaic, MYMV)  สรางความเสียหาย
ใหกับพืชตระกูลถั่วไดทุกระยะการเจริญเติบโตโดยเฉพาะถั่วเขียวผิวมัน  เมื่อโรคเขาทําลายในระยะตน
กลาจะไมสามารถเก็บผลผลิตไดเลย  ดังนั้นนักปรับปรุงพันธุจึงพยายามปรับปรุงพันธุถั่วเขียวที่ตานทาน
โรค  ทั้งนี้ตองมีวิธีการคัดเลือกพันธุที่ดีและมีประสิทธิภาพควบคูกันไปดวย  จากการทดลองไดทําการ
คัดเลือกถั่วเขียวรวม  11  สายพันธุของศูนยวิจัยพืชไรชัยนาท   ไดแก  KPS2,  NM94-10,  VC02-3-5,  VC-
07-1-1,  CN72,  NM54  NM92,  SUT1(มทส.1),  Ramzan,  ชน.80  และ  6601  โดยนําถั่วเขียวทุกสาย
พันธุมาปลูกเช้ือไวรัส  MYMV  ดวยแมลงหว่ีขาว และสังเกตอาการรวม  45  วัน  หลังจากนั้นประเมินความ
รุนแรงของโรคจากการสังเกตดวยตาเปลาและอางอิงตามเกณฑ  Disease Scoring Scale (1-9)  for  
MYMV  (Sadiq  et al., 2006)  พบถั่วเขียว 4 สายพันธุ ไดแก KPS2,  CN72,  SUT1(มทส.1),  และ  ชน.80  
มีการเขาทําลายของโรคเทากับ  100 %  คะแนนความรุนแรงของโรคอยูที่ระดับ  9  หมายถึงพืชแสดงความ
ออนแอตอโรคมาก   ผลจากการสังเกตโรคดวยตาเปลาพบถั่วเขียว  3  สายพันธุ  ไดแก สายพันธุ   6601, 
NM94-10,  VC-07-1-1  มีแนวโนมนํามาใชในการปรับปรุงพันธุไดโดยคะแนนความรุนแรงของโรคอยูที่
ระดับ  4, 5, 6  ตามลําดับ  และถ่ัวเขียวสายพันธุ  NM94-10   VC02-3-5   , VC-07-1- ,  NM54  , NM92  ,  
Ramzan  และ  6601  พบบางตนไมแสดงอาการโรคใบดางเหลืองใหเห็นเมื่อสังเกตโรคดวยตาเปลา          
จึงนํามาตรวจหาเช้ือไวรัส   MYMV  ดวยเทคนิค  PCR  โดยใช  specific  primer  พบถั่วเขียว  5  สายพันธุ
ไมแสดงแถบดีเอ็นเอของเช้ือไวรัส  MYMV  ที่ขนาดประมาณ  1000  นิวคลีโอไทด  ไดแก  ถัว่เขียวสายพนัธุ  
6601  จํานวน 4 ตน , VC02-3-5  และ  VC-07-1-1  สายพันธุละ  3  ตน  และ  NM94-10  และ Ramzan  
สายพันธุละ  2  ตนจึงทําการเก็บเมล็ดพันธุจากตนดังกลาวใหศูนยวิจัยพืชไรชัยนาทนําไปปรับพันธุตอไป   
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คํานํา 
ถั่วเขียวเปนพืชไรที่ใชน้ํานอยกวาพืชไรอ่ืนหลายชนิด  จึงสามารถใชรวมกับระบบปลูกพืช

ไดดี  สามารถทําปุยพืชสดใหปริมาณไนโตรเจนสูงเพิ่มความอุดมสมบูรณของดิน  ดานคุณคาทาง
อาหารเปนพืชที่ใหโปรตีนสูง จึงผลิตเพื่อการบริโภคโดยตรงและเปนวัตถุดิบสําหรับการแปรรูป
มากมาย เชน วุนเสน  แปงถั่วเขียว  เปนตน  ถั่วเขียวที่ปลูกมีอยูสองชนิด  ไดแก  ถั่วเขียวผิวมัน  
และถ่ัวเขียวผิวดํา  จากประโยชนตางๆ  จึงทําใหความตองการใชภายในประเทศเพิ่มสูงข้ึนทุกๆ  ป  
แตผลผลิตที่ไดยังมีคุณภาพตํ่าปญหาสวนหนึ่งเปนผลมาจากโรค  เชน  โรคไวรัสใบดางเหลืองถั่ว
เขียว  (Mumg  Bean  Yellow  Mosaic, MYMV)  เปนโรคหนึ่งที่สรางความเสียหายกับผลผลิตถั่ว
เขียวเปนอยางมากในหลายประเทศ  เชน  อินเดีย  ปากีสถาน ศรีลังงกา  สําหรับในประเทศไทยพบ
การระบาดของโรคครั้งแรกเม่ือป  2520  ที่ จังหวัดกําแพงเพชร คิดพื้นที่ความเสียหายประมาณ  
10,000  ไร  และตอมาพบโรคนี้ระบาดรุนแรงข้ึนอีกคร้ังในป  2549  และ  2550  ที่จังหวัดสุโขทัย  
(Nene  1972)  มีไดรายงานวาถั่วเขียวที่ไดรับเช้ือไวรัส  MYMV  ในชวงอายุการเจริญ  1-2  เดือน  
สามารถสรางความเสียหายกับผลผลิตถึงประมาณ  35-80  เปอรเซ็นต  (Thongmeearkom et 
al.,1981)  ประเทศอินเดียเคยรายงานไววาโรคนี้สรางความเสียหายใหกับผลผลิตถั่วเขียวผิวดํา  
(black  gram)  ถึง  100  เปอรเซ็นต  เมื่อโรคเขาทําลายในระยะตนกลา  (Nene, 1973)  ลักษณะ
อาการเริ่มแรกใบถั่วเขียวมีจุดดางสีเหลืองเล็กๆ  กระจายใหเห็นที่ใบรวม 3 ใบแรก  (compound 
trifoliate leaves)  ตอมาจุดดางสีเหลืองขยายใหญจนใบเปล่ียนจากสีเหลืองปนสีเขียวกลายเปนสี
เหลืองจัด  ใบยอดที่แตกใหมจะดางเหลือง  ถาถั่วเขียวเปนโรครุนแรงมากจะสังเกตเห็นใบรวม 3 ใบ
แรก  มีลักษณะเปนคล่ืนมวนงอลง  ลําตนแคระแกร็น  ไมสามารถออกดอกและติดฝกไดเลย  
(Chiemsombat, 1991)  หากโรคนี้เกิดในระยะที่ติดฝกแลว  ฝกจะเปล่ียนเปนสีเหลืองจัด  มีขนาด
เล็กส้ันผิดปกติคดงอข้ึนขางบน  (บุษราคัม และคณะ, 2538)  โรคนี้เกิดจากไวรัสในกลุมเจมินีไวรัส 
(Geminiviruses) Genus Begomovirus  มีอนุภาคเปนทรงกลมคูหลายเหล่ียมที่ไมสมบูรณ 
(incomplete icosahedral)  อนุภาคมีขนาดประมาณ 18x30 นาโนเมตร  จีโนมของไวรัสกลุมนี้มี 2 
ประเภท คือ แบบโมเลกุลเด่ียวและแบบโมเลกุลคู ดีเอ็นเอทั้ง 2 โมเลกุลมีขนาดใกลเคียงกัน
ประมาณ 2,500-2,800 นิวคลีโอไทด  ภายในจีโนมของไวรัสประกอบดวย ดีเอ็นเอสายเด่ียว 
(ssDNA)  ขดเปนวงอยูในอนุภาคซึ่งแบงออกเปน 2 ประเภท คือ monopartite genome มีสาย
พันธุกรรมหนึ่งโมเลกุล และ  bipartite genome  มีสายพันธุกรรมสองโมเลกุลที่เรียกวา  
component A และcomponent B  ถายทอดโรคโดยแมลงหวี่ขาว (Bemisia tabaci)  แบบ 
persistent circulative   (Harrison and Robinson, 2002)   
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วิธีดําเนินการ 
อุปกรณ 

1.  เมล็ดพันธุถั่วเขียวจากศูนยวิจัยพืชไรชัยนาท  11  สายพันธุ คือ KPS2,  NM94-10,  VC02-3-
5,  VC-07-1-1,  CN72,  NM54  NM92,  SUT1(มทส.1),  Ramzan,  ชน.80  และ  6601 

2.  อุปกรณทางการเกษตร ไดแก โรงเรือนกันแมลง  กรงกันแมลง กระถาง ตระกรา       แกวครอบ  
ดิน  ถุงปลูก  ปุย  ปายช่ือ 

3.  แมลงพาหะ  ไดแก  แมลงหวี่ขาว   (Bemisia  tabaci) 

4.  ตนถั่วเขียวที่แสดงอาการโรคไวรัสใบดางเหลืองถั่วเขียว  (Mumg  Bean  Yellow Mosaic)   

5.  อุปกรณดานวิทยาศาสตร  ไดแก  ตูแชแข็ง -20C  อางควบคุมอุณหภูมิ (Water bath 
shaker)  เคร่ืองชั่งละเอียด  เคร่ืองปนเหวี่ยงความเร็วสูงควบคุมอุณหภูมิ (Centrifuge)            
เคร่ือง Thermal cycler   เคร่ือง  Gel electrophoresis   

6.  สารเคมีวิทยาศาสตร เชน  ไนโตรเจนเหลว  สารประกอบ CTAB buffer   เอ็มไซด (Roch)   
Chlorofrom    Ethanol   
 
วิธีการ 

1. สํารวจและเก็บตัวอยางถั่วเขียวที่แสดงอาการใบดางเหลือง(Mumg  Bean  Yellow Mosaic 
,MYMV)  จากแปลงปลูก  จ. สุโขทัย และชัยนาท   แลวนําตัวอยางถั่วเขียวใบดางเหลืองมาถายทอดโรค
ลงบนตนถั่วเขียวปกติโดยใชแมลงหวี่ขาวเปนพาหะ และเก็บแหลงเชื้อไวสําหรับทดสอบในเรือนทดลอง
ตอไป  
 2. นําแมลงหวี่ขาว  (Bemisia  tabaci)  มาปลอยใหรับเชื้อไวรัส  MYMV  บนตนถั่วเขียวที่เปน
โรค       นาน 48  ชั่วโมง  กอนใชถายทอดเชื้อไวรัส  MYMV  ตอไป 

3. ปลูกถั่วเขียวที่ตองการทดสอบความตานโรค  รวม 11 สายพันธุ คือ KPS2,  NM94-10,  
VC02-3-5,  VC-07-1-1,  CN72,  NM54  NM92,  SUT1(มทส.1),  Ramzan,  ชน.80,  6601  พันธุละ  20  
ตน เมื่อตนกลาถั่วเขียวมีอายุได  5  วัน  ใช aspirator ดูดแมลงหวี่ขาวที่มีเช้ือไวรัส  MYMV  จํานวน 10-
15 ตัว / ตน  มาปลอยบนตนถั่วเขียวปกติทั้ง  11  สายพันธุ  ทิ้งใหแมลงถายทอดโรคนาน  48  ชั่วโมง  
แลวฉีดยาฆาแมลงกอนนําตนถั่วเขียวดังกลาวไปเก็บไวในกรงปองกันแมลงเพื่อสังเกตอาการโรคตอไป 

4. ทําการสังเกตโรคดวยตาเปลาและจดบันทึกลักษณะอาการ ความรุนแรงของโรคบนตนถั่ว
เขียวทั้ง  11  สายพันธุ  หลังถายทอดเชื้อไปแลว  ทุกๆ  7  วัน  รวมเปนเวลา  45  วัน  และแสดงระดับ
ความตานทานโรคเปนคะแนนความรุนแรงโรค 9 ระดับ ตามวิธีของ  Sadiq et al., 2006 (ตารางที่ 1)   
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     วิธีคิด    % infected     =infection rate x 100 
         total number of plant 
 
ตารางที่  1  คะแนนความรุนแรงของโรคใบดางเหลืองถั่วเขียว  9  ระดับ  (Disease Scoring   

                             Scale (1-9)  for  MYMV) 
 
% การเขาทําลายของโรค    คะแนนความรุนแรงโรค  ก า ร แ ส ด ง ร ะ ดั บ
ตานทานโรค 
    (Percent Infected)     (Disease  Score)         (Disease  reaction) 

0          1   ไมแสดงอาการโรค  (Immune,  I) 
1-5          2   ตานทานมาก(Highlyresistant,HR) 
6-10          3   ตานทาน  (Resistant,  R) 
11-20          4   ตานทานปานกลาง (Moderately  resistant,  MR) 
21-30          5   ทนทาน  (Tolerant,  T) 
31-40          6   ทนทานปานกลาง  (Moderately  tolerant,  MT) 
41-50          7   ออนแอปานกลาง  (Moderately  susceptible,  MS) 
51-80          8   ออนแอ  (Susceptible,  S) 
81-100         9   ออนแอมาก  (Highly susceptible,  HS) 

 
 5.  หลังจากถายทอดโรคไปแลว  45  วัน  ใหเก็บใบของตนถั่วเขียวที่ไมแสดงอาการโรค
ไวรัสใบดางเหลืองมาสกัดดีเอ็นเอของเช้ือไวรัส  MYMV  ดวยวิธี CTAB buffer  แลวเก็บดีเอ็นเอที่ - 
20 องศาเซลเซียล  เพื่อนํามาตรวจหาเช้ือ  MYMV ในข้ันตอน Polymerase Chain Reaction 
(PCR)  ตอไป 

 6.  ออกแบบไพรเมอรที่จําเพาะเจาะจงกับเช้ือไวรัส MYMV  ที่สวน  coat  protein  gene 
โดยอาศัยฐานขอมูลลําดับนิวคลีโอไทด จาก  GenBank  (http://www.ncbi.nlm.nih.gov/)   
 7.  ทําการสังเคราะหลําดับนิวคลีโอไทดของเชื้อไวรัส  MYMV ดวยเทคนิค  Polymerase Chain 
Reaction (PCR)   โดยไพรเมอรที่ไดออกแบบใหเฉพาะเจาะจงกับเชื้อ (specific  primer) 

8. ตรวจสอบผล PCR  ดวยเทคนิค  Gel electrophoresis  หากผลการตรวจสอบไมพบ
แถบดีเอ็นของไวรัส  ที่ขนาดประมาณ  1000  นิวคลีโอไทด  จะทําการเก็บเมล็ดจากตนพันธุ
ดังกลาวใหศูนยวิจัยพืชไรชัยนาทนําไปปรับพันธุตอไป 
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เวลาและสถานที่ 
ระยะเวลา ตุลาคม 2551-กันยายน 2553 

สถานที่  กลุมงานไวรัสวิทยาและโรงเรือนทดลอง  ของสํานักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช   
กรมวิชาการเกษตร 
 

ผลและวจิารณผลการทดลอง 
1. ลักษณะอาการของถั่วเขียวทั้ง 11 สายพันธุหลังจากการถายทอดโรคดวยแมลงหวี่ขาวแลว  45 วัน 

เมื่อถายทอดเช้ือไวรัสใบดางเหลืองถั่วเขียว  (MYMV)  ดวยแมลงหวี่ขาวไปแลว 15 วัน            
มีถั่วเขียว  6  สายพันธุ  ที่แสดงอาการจุดดางสีเหลืองเล็กๆ กระจายไปทั่วใบรวม 3 ใบแรก (compound 
trifoliate leaves)  ใหเห็นไดเร็วกวาสายพันธุอ่ืนๆ ที่นํามาทดสอบ ไดแก CN72,  KPS2,  SUT1 (มทส.1) 
, ชน.80,  NM54  และ NM92  ตามลําดับ  และหลังจากถายทอดโรคไปแลวที่  45  วันจุดดางสีเหลือง
กระจายไปทั่วทุกใบทั้งตนจนใบเปลี่ยนเปนสีเหลืองจัดไมแตกตางกัน  สําหรับถั่วเขียวสายพันธุ  VC02-
3-5,  VC-07-1-1  และ Ramzan หลังจากถายทอดโรคไปแลวที่ 45 วัน  พืชแสดงอาการจุดดางเหลือง
กระจายไปทั่วใบ   สวนถั่วเขียวพันธุ 6601 และ  NM94-10 หลังจากถายทอดโรคไปแลวที่ 45 วัน  พืช
แสดงอาการใบดางเหลืองนอยกวาพันธุอ่ืนๆ  ใบพืชพบสวนสีเขียวปนอยูมากและอาการดางที่แสดงไม
ชัดเจนในบางตน  (ภาพที่  1  A, B, C) 

 
 
 
 
 
 

 
ภาพที่  1  แสดงอาการใบดางเหลืองของถั่วเขียว  11  สายพันธุ  หลังจากถายทอดเชื้อไวรัส     

                MYMV  ดวยแมลงหวี่ขาวไปแลว  45 วัน   
1-A  :  ถั่วเขียวสายพันธุ  CN72,  KPS2,  SUT1 (มทส.1) , ชน.80,  NM54  และ NM92  
1-B  :  ถั่วเขียวสายพันธุ  VC02-3-5,  VC-07-1-1  และ Ramzan 
1-C  :  ถั่วเขียวสายพันธุ  6601 และ  NM94-10 
 
 

A B C
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2. แสดงความตานทานโรคไวรัสใบดางเหลืองถั่วเขียว (MYMV) จากคะแนนความรุนแรงของโรค     
9  ระดับ ตามวิธีของ  M.  S. Sadiq et al., 2006  (ตารางที่ 1) 

จากการสังเกตอาการโรคดวยตาเปลามีถั่วเขียว 4 สายพันธุ ไดแก KPS2,  CN72,  SUT1 
(มทส.1),  และ  ชน.80  พบการเขาทําลายของโรคไวรัส MYMV เทากับ 100 %  คะแนนความ
รุนแรงของโรคอยูที่ระดับ  9  หมายถึงพืชแสดงความออนแอตอโรคมาก  สวนถั่วเขียวอีก 7 สาย
พันธุ  ยังพบถั่วเขียวบางตนไมแสดงอาการโรคใบดางเหลืองใหเห็น ไดแก  NM94-10 จํานวน 14  
ตน, VC02-3-5 จํานวน  10  ตน , VC-07-1-1 จํานวน 13  ตน,  NM54  จํานวน  2  ตน, NM92  
จํานวน  7  ตน,  Ramzan  จํานวน  8  ตน  และ  6601  จํานวน  16  ตน และนําใบถั่วเขียวทั้ง  7  
สายพันธุไปสกัด    ดีเอ็นเอ  เพื่อตรวจหาเช้ือไวรัส   MYMV  ดวยเทคนิค  Polymerase Chain 
Reaction (PCR)    

 
3. ตรวจหาเช้ือไวรัส  MYMV  ดวย Polymerase Chain Reaction (PCR)  โดยไพรเมอรที่ออกแบบ
ใหเฉพาะเจาะจงกับเชื้อ (specific  primer) 

นําดีเอ็นของถั่วเขียวทั้ง 7 สายพันธุ  มาตรวจหาเช้ือไวรัส  MYMV ดวยเทคนิค  Polymerase 
Chain Reaction (PCR)  โดยไพรเมอรที่ออกแบบใหจับเฉพาะเจาะจง  (specific primer)   กับลําดับ
นิวคลีไทดของเช้ือไวรัส  MYMV  ที่ขนาดประมาณ 1000  นิวคลีโอไทด  พบวาถั่วเขียวสายพันธุ   
6601  จํานวน 16  ตน  ตรวจไมพบเชื้อไวรัส   MYMV  จํานวน 4  ตน  ถั่วเขียวสายพันธุ  NM94-10  
จํานวน 14  ตน , Ramzan  จํานวน  8  ตน  ตรวจไมพบเชื้อไวรัส  MYMV  สายพันธุละ  2  ตน    
(ไมแสดงภาพ)  ถั่วเขียวสายพันธุ VC02-3-5  จํานวน 10  ตน, VC-07-1-1  จํานวน 13  ตน  ตรวจ
ไมพบเชื้อไวรัส  MYMV  สายพันธุละ 3  ตน  (ภาพที่ 2)  สําหรับถั่วเขียวสายพันธุ  NM54  และ 
NM92  ตรวจพบแถบดีเอ็นของเช้ือไวรัส  MYMV  ขนาดประมาณ 1000  นิวคลีโอไทด  ในทุกตนที่
ทําการตรวจสอบ  (ไมแสดงภาพ) 
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ภาพที่  2  แสดงผลการตรวจสอบเชื้อไวรัสใบดางเหลืองถั่วเขียว  (MYMV)  ดวยเทคนิค  PCR   
           ของถ่ัวเขียวสายพันธุ  VC02-3-5   
ชองที่  M     =   Marker  100 bps  DNA Ladder 
ชองที่ 1,3 และ 5 =   ตนถั่วเขียวที่ตรวจไมพบของเช้ือ   MYMV   
ชองที่ 2,4 และ 6-8 =   ตนถั่วเขียวที่ตรวจพบของเช้ือ   MYMV   
ชองที่ 9  =   ถั่วเขียวที่เปนโรคไวรัส  MYMV  จะแสดงแถบดีเอ็นเอประมาณ 1000  นิวคลีโอไทด   
ชองที่ 10  =   ตนถั่วเขียวปกติ   
ชองที่ 11  =   น้ํา 

 
สรุปผลการทดลองและคําแนะนํา 

การประเมินความรุนแรงโรคจากการสังเกตดวยตาเปลาและอางอิงตามเกณฑ  Disease Scoring 
Scale (1-9)  for  MYMV  (Sadiq et al., 2006)  พบถั่วเขียว  3  พันธุ  มแีนวโนมนาํมาใชในการปรับปรุง
พันธุ  ไดแก สายพันธุ   6601  มีตนถั่วเขียวที่ไมเปนโรคถึง 16  ตน  คิดการเขาทําลายของโรค
เทากับ 20 %  ใหคะแนนความรุนแรงของโรคที่ระดับ 4   ถั่วเขียวสายพันธุนี้แสดงความตานทาน
โรคปานกลาง    รองลงมา คือ สายพันธุ NM94-10  มีตนถั่วเขียวที่ไมเปนโรค 14 ตน  คิดการเขา
ทําลายโรคเทากับ 30 %  ใหคะแนนความรุนแรงของโรคที่ระดับ  5  ถั่วเขียวสายพันธุนี้แสดงความ
ทนทานโรค  และสายพันธุ  VC-07-1-1  มีตนถั่วเขียวที่ไมเปนโรค 13 ตน  คิดการเขาทําลายของ
โรคเทากับ 35 % ใหคะแนนความรุนแรงของโรคที่ระดับ  6  ถั่วเขียวสายพันธุนี้แสดงความทนทาน
โรคปานกลาง     

เมื่อนําดีเอ็นของถั่วเขียวทั้ง 7 สายพันธุ  มาตรวจหาเชื้อไวรัส  MYMV  ดวยเทคนิค       
PCR  โดยใช  specific primer  พบวาถั่วเขียวสายพันธุ  6601  เหลือตนถั่วเขียวไมเปนโรคใบดาง
เหลือ  เพียง 4 ตน เทานั้น   สายพันธุ VC-07-1-1 และ VC02-3-5  เหลือตนถั่วเขียวไมเปนโรคใบ
ดางเหลืองสายพันธุละ 3 ตน  สวนพันธุ NM94-10 และ Ramzan เหลือตนถั่วเขียวไมเปนโรคใบ

M    1    2   3    4    5    6    7    8   9   
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ดางเหลืองสายพันธุละ 2  ตน  เทานั้น  จากผลที่ไดสามารถทําการเก็บเมล็ดจากตนถั่วเขียวที่ไม
แสดงแถบดีเอ็นเอของเช้ือไวรัส  MYMV  ขนาดประมาณ  1000  นิวคลีโอไทด  ใหศูนยวิจัยพืชไร
ชัยนาทนําไปปรับพันธุตอไป 

สรุปไดวาการคัดเลือกพันธุถั่วเขียวดวยการประเมินความรุนแรงการเขาทําลายของโรคจาก
การสังเกตโรคดวยตาเปลานั้นยังใหขอมูลการประเมินโรคที่ผิดผลาดได  เนื่องจากการสังเกตโรค
ดวยตาของผูตรวจสอบแตละคนอาจมีมาตรฐานแตกตางกันไป  ดังนั้นการใชเทคนิคทางชีวโมเลกุล
เขามาชวยในการตรวจสอบเพื่อคัดเลือกพันธุถั่วเขียวที่ตานทานโรคไวรัส MYMV ทําใหไดขอมูลที่
ถูกตองมากข้ึน  เนื่องจากเทคนิค  PCR  มีความสามารถในการตรวจไดถึงระดับยีนของเช้ือสาเหตุ   
จึงทําใหผลทีไดมีความนาเช่ือถือสูงข้ึน  และขอมูลที่ไดเปนประโยชนอยางมากสําหรับนักปรับปรุง
พันธุพืช 
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